
 

 

 

 miR-137و GAS5 rs2067079الوظيفية  لنوكليوتيدات الفرديةل التعدد الشكلي
rs1625579 وخطر الإصابة بعدوى فيروس التهاب الكبد المزمن ب بين المرضى المصريين  

 

GAS5 rs2067079 and miR‑137 rs1625579 functional SNPs and risk of 
chronic hepatitis B virus infection among Egyptian patients 
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   .ملخص البحث
  

) مشكلة صحية كبيرة في جميع أنحاء العالم. وقد حاولنا أن نستوفي HBV( بتعد عدوى فيروس التهاب الكبد 
تم ). CHBVالآليات الجزيئية للعوامل اللاجينية والوراثية المرتبطة بفيروس التهاب الكبد الوبائي ب المزمن (

التعدد و miR-137و lncRNA GAS5مستويات التعبير للحمض النووي الريبوزي الطويل غير المشفر تحليل 
ً بفيروس التهاب الكبد الوبائي ب المزمن  117المتعلقة بهم في  SNP لنوكليوتيدات الفرديةل الشكلي مريضا

CHBV والتسبب في فيروس في العلاقة بين هذه الدلالات الحيوية  للتحقيقمن المجموعة الضابطة  120و
 miR-137و GAS5في السكان المصريين. كانت مستويات التعبير ل  CHBVالتهاب الكبد الوبائي ب المزمن 

 GAS5أدنى بشكل ذو دلالة إحصائية في الحالات مقارنة بالمجموعة الضابطة. أما فيما يتعلق ب 
)rs2067079 سجل النمط الجيني المتحور (TT  التهاب الكبد الوبائي ب المزمن زيادة في خطورة فيروس

CHBV )p< 0,001 بينما كان (CC ) ً  miR-137). فيما يخص p  =0,004السائد عاملا وقائيا
)rs1625579 سجل النمط الجيني المتحور (TT  كعامل خطورة لفيروس التهاب الكبد الوبائي ب المزمن

CHBV )p > 0,001 وكان النمط الجيني الطبيعي (GG ) ًعاملاً وقائياp> 0,001 كان .(GAS5  في المصل
ل SNP   لنوكليوتيدات الفرديةلللتعدد الشكلي  TTأعلى بشكل ذو دلالة إحصائية في النمط الجيني المتحور 

GAS5 ) مقارنة بالأنماط الجينية الأخرىp  =0,007 فيما يخص .(miR-137 re1625579  ارتبط النمط
=  pفي المصل ( miR-137دلالة إحصائية مع مستويات التعبير الأقل ل  بشكل ذو TTالجيني المتحور 

تعدد الشكلي والتي ارتبطت بال miR-137و GAS5). لقد كشفنا أن مستويات التعبير غير المنتظمة لل 0,018
التهاب الكبد الوبائي ب المزمن كانت مرتبطة بمخاطر فيروس  SNPsالوظيفية لهم  لنوكليوتيدات الفرديةل

CHBV .وقد تكون بمثابة أهداف علاجية محتملة  
  


