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  الملخص العربى

یمثل فرط البذور أو انشطار القرون بعد النضج مشكلة رئیسیة في إنتاج الكانولا في جمیع 
وفي  .٪ من العائد إذا تأخر الحصاد٥٠أنحاء العالم، ویمكن أن یؤدي ھذا إلى خسارة تصل إلى 

الفتره الاخیره اتجھ بعض الباحثین الي استخدام تقنیات الھندسھ الوراثیھ كمنھج واعد بدیل لنقل 
 .صفھ مقاومھ الانشطار للتغلب علي المشكلات التي تواجھ التھجین النوعي

 -  ٢٠١٦خلال الفترة من ، جامعة الفیوم - كلیة الزراعة  -بقسم الوراثة سة الدراھذه أجریت
  .م ٢٠١٨

 Brassicaمن النوع(PI 271442 وPI 649105 نیسلالتتم استخدام في ھذه الدراسة و
junceaالصنف تم استخدام وكذلكانشطار القرون كمصدر لجینات مقاومةSerw 4  من

طة سابوللكانولاالتحول الجیني  النباتیةلاجراء جزاءكمصدر للأ.Brassica napus Lالنوع
  .وباكتیریمالأجر

 ثم. B.napusو  B.junceaنباتات كل من من  (DNA)الحمض النووي لاصتم استخو
 FULو  FUL 2و  SHAT 3و  SHAT 2و  SHAT 1بجیناتاستخدام البادئات الخاصة 

. للحصول على ھذه الجینات )PCR(تفاعل البلمرة المتسلسل  المقاومة لانشطار القرون فى3
و   BLASTN 2.2.18استخدمت برامج  PCRوبعد الحصول على تتابعات نواتج ال 

ExPASy (Translate Tool) و BLASTPوLocTree3 لتحدید تتابع البروتین والتنبؤ
  .بوظیفتھ

في جمیع (DH5α, JM 109 and TOP10)سلالاتالE. coliواستخدمت بكتیریا
لنقل الجینات  LBA4404السلالة  A.tumefaciensبكتیریا والتجارب البیولوجیة الجزیئیة 

. PCRلكلونة نواتج ال  RBC T&A Vectorوكذلك استخدم بلازمید  . ل النباتتحوو
لاجراء التحول الوراثى لنبات  pCAMBIA1301ناقلات النباتیة الثنائیة وال

B.napusصنفالم اخدستباSerw 4 للأجزاء النباتیة مثلكمصدر  ،cotyledon 
petiolshypocotyls,cotyledons,. 

 :ویمكن تلخیص أھم النتائج المتحصل علیھا فى الآتى

 PCRتحلیلات ال 

 FU 1, FU 2, FU 3, Ful 2) البادئات الخمسةأزواج  عدم ظھور أى حزم عند استخدام .١
and Ful 3) تضخیم جزء معین من جینات فىSHAT 1-3 وFUL2&3جینوم ل

B.napusٍ الصنفSerw 4.  
في تضخیم جزء معین من  البادئات زواجاثنان من أ عدم ظھور أى حزم عند استخدام .٢

  .B.junceaلجینومFUL3و  SHAT 1جینات 
 ذات وزن جزییئىحزمة واحدة  (Ful 2, Fu3, Fu2)البادئات من أزواج  ثلاثةت ظھرأ .٣

 . B.junceaمن سلالاتین الجینومعلى التوالى فى كل  زوج قواعد ١٢٠٠و ٩٠٠، ٧٥٠

 DNAوتحلیل تتابع نیكلیوتیدات ال  E. coliالتحول الوراثى لبكتیریا ال 
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 RBC T&Aلكلونتھا مع البلازمید  PCRلكل نواتج ال   Aتم اضافة عدید النیوكلیتیدة  .١
cloning vector  ونتج من ذلك بلازمیدات مطعمةRBC- SHAT 2, - SHAT 3 or -

FUL 2. 
باستخدام ھذه البلازمیدات وانتخاب الخلایا  E. coliتم اجراء التحول الوراثى لبكتیریا ال  .٢

  ).مل/میكروحرام١٠٠(المتحولة على بیئة مضاف لھا امبیسیللین 
 FUL 2و  SHAT 2و تتابع النیوكلیوتیدات للجینات  شیدةلازمیدات المتم الحصول على الب .٣

  .SHAT 3ولم نحصل على تتابع النیوكلیوتیدات للجین 
 BLASTNامج نأظھرت نتائج تحلیل الكمبیوتر باستخدام بر .٤

  تتابع النیوكلیوتیدات للجینات المتحصل علیھا من سلالات ال ٪ بین١٠٠نسبة تشابھB. 
juncea. 

  الـ الناتج من  جینال٪ بین ٩٨نسبة تشابھ وكذلكB.juncea   باستخدام زوج
 .والموجودة بالبنك الدولى للجیناتB.rapa subsp. pekinensisمع FU 2البادئات

  الـ الناتج من  جینال٪ بین ٩٧نسبة تشابھ وكذلكB.juncea   باستخدام زوج
 .الموجودة بالبنك الدولى للجیناتوB.rapaمع Ful 2البادئات

  للجین اظھرت شجرة القرابةSHAT 2  وجوده منفردا عنB.rapa subsp. 
Pekinensis. 

تحتوى  اطر EXPASY٦امج نباستخدام برSHAT 2للجین  أظھرت نتائج الترجمة .٥
  .للبروتین الناتج من ھذا التتابع Open Reading Frameعلى

لتحلیلھ باستخدام واحد Open Reading Frameوالمحتوى على ر طأحدالإ اریختتم ا .٦
 PLASTPبرنامج ال 

  مع بروتینات % ٩٤وأظھر ذلك تشابھ ھذا البروتین بنسبةEn/Spm- related 
transposon protein (ACG60686) . 

  وكذلك أظھرت شجرة القرابة ارتباط وثیق لھذا البروتین معACG60686. 
 المنطقة خارج الخلویة وتبین تطابقھ مع ، الجینمنتج  بوظیفةللتنبؤ وGO0005576.  

  :Agrobacteriumوتحول بكتیریا ال استنساخ الجینات

فى ودمجھ PCRباستخدام ال  SHAT 2-Hind III / Bam HIالجین الحصول علىتم  .١
  Hind)الذى تم تقطیعھ بانزبمات القطع المتخصصة وpCAMBIA 1301البلازمید 

III/Bam H1)  وتم الحصول على البلازمید المشیدpCAMBIA 1301-SHAT2.  
-pCAMBIA1301البلازمید المشیدبمتحولةA.tumefaciensخلایا الحصول علىتم  .٢

SHAT 2 بعد انتخابھا على بیئة محتویة على كانامیسین وریفامبسین.  

  Brassica napusالكانولا لنباتات التحول الجیني

فى نقل  Cotyledon, hypocotyl and cotyledon petiolتم استخدام الاجزاء النباتیة  .١
-pCAMBIA  1301الجین باستخدام بكتیریا الاجروباكتیریم الحاملة للبلازمید المشید 

SHAT 2 . 
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المضاد الحیوى التي تحتوي على  MSالنباتات المتحولة على بیئة زراعة نباتیة اربتم اخت .٢
 .حمل النباتات للمضاد الحیوىأظھرت النتائج تو كانامایسین

باستخدام  B.napusلجینوم Serw 4من الصنف  hypocotylنقل الجین الىأظھرت النتائج .٣
النبیتات المتولدة وذلك بالحصول على عدد كبیر من  بكتیریا الاجروباكتیریم المتحولة

(plantlets).  
 SHAT 2عن طریق الكشف عن جین  تولدةالنباتات المنقل الجین فى  مند تأكالتم و .٤

  .الحزمة الخاصة بھذا الجینظھور أظھرت النتائج و. PCRتحلیل  باستخدام

  توصیاتال

نحتاج الى مزید من البحث للكشف عن وظیفة ھذا ف منتج جیني جدید ولكن اكتشتما .١
  .البروتین خارج الخلوى

 .pCAMBIA-SHAT 2یجب الحفاظ على البلازمیدات المشیدةمن النوع  .٢
 .فى نقل  ھذا الجین كان ناجحا Agrobacteriumاستخدامال .٣
للتأكد من ثبات فى النباتات المتحولة وفى المستقبل سوف یتم دراسة تعبیر تلك الجینات  .٤

  .صفة مقاومة انشطار القرون
 


